ThSH A9 UMt

(2EHE)
EffluxB & {5+ DPCR primer
Fih4 FTo4=— ~ 1S RE ) '
VAN RI=N A= B
tetAC-F CGCYTATATYGCCGAYATCAC - rL e 18
A (94°CHORD, 55°CASHD, 72°CO0R) x 304 9 )L—72°Co53 | 417  |(OCA [ESmal [=FY 267, 15000 DETFIE RS, —
urushita et al. 2003) tetAC-R CCRAAWKCGGCWAGCGA tetC fiSa/I Iucl: ) 216, 201bp @%J#E’T?f%)o
tetBDEFHJ-F |GGDATTGGBCTTATYATGCC tetB 967 |Sphl 1Z&Y173, 302, 492bp DET A %155,
tetB tetD o, o o, 0,
(Furushita’et al. 2003) (94°C60F) . 50°C45F) . 72°C90F)) X 30H 41 47 )L—72°C5% —
: tetBD-R ATMACKCCCTGYAATGCA tetD 964 |Sphl [Z&Y324, 640bp DWT A E155,
ey tetGY-F TATGCRTTKATGCAGGTC tetG 917 |EcoRI [2&Y)368, 549bp DT FZ5E5.
(Furushita’et al. 2003) (94°C60F) . 50°C45F) . 72°C90F)) x 30H 44 )L—T72°C5% —
: tetGY-R GACRAKCCAAACCCAACC tetY 911 |Sphl [Z&Y197, 7T14bp DET A E1HFS,
PCR \otE toth) tory  |tStBDEFHU-F  |GGDATTGGBGTTATYATGGC tetE [£Ndell [=&Y) 77, 148, 425bp DI L %155,
(Furush'ita ot al 2003) (94°C60F) . 50°C45F) . 72°C90FL) X 3054 47 )L—72°C5% 650 |tetH I Ndell IZ&Y 267, 383bp DK E5 5, —
’ tetEH\J_R AWDGTGGCDGGAATTTG tet\J 'j: NdeII ':J:L) 117, 297, 236bp O)&EJ#E'TE,F%Q
- tetLF TCGTTAGCGTGCTGTCATTC FRHTIHRBOTSAv—IrEEAETILFILYS
(N et al. 2001) 94°C54%>—(94°C60F) . 55°C60F) . 72°CI0F)) x 35H 147 )L 267 |APCR&EL T, Taq polymerase (Perkin—Elmer)Z2{E L —
getal tetLR GTATCCCACCAATGTAGCCG TIIhh TS,
retk tetKF TCGATAGGAACAGCAGTA REBTIRMBOTSAv—IrEEAEILFILYSY
(Ne et al. 2001) 94°C5%r—(94°C60F) . 55°C60F) ., 72°C90F)) x 354 1)L 169 |[RPCR&L T, Taq polymerase (Perkin—Elmer)Z{#E L —
& ' tetkR CAGCAGATCCTACTCCTT TITHhnTW3,
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