
名称 配列（5'-3'）

ERIB 1 ACC TGG TTG ATC CTG CCA G

EUKB ATC CTT CTG CAG GTT CAC CTA C

Spironucleosis-1f TCA TTT ATC AGT GGT TAG TAC ATG C

Spironucleosis-2r TTC AAG CCT AAC CAC GAC AAG

Spiro-1f AAG ATT AAG CCA TGC ATG CC

Spiro-2r GCA GCC TTG TTA CGA CTT CTC

forward GCA GCG CGG TAA TTC C

reverse CGA ACT TTT TAA CTG CAG CAA CA

probe ACA CGG AGA GTA TTC T

最初のERIB 1/EUKBは，真核細胞の18SrRNA遺
伝子を検出するユニバーサルプライマー。本PCR
の後下記のnested PCRを行う。

S. salmonicida  特異的。ERIB 1/EUKBによるPCR
産物をテンプレートとして，本nested PCRを実施
する。

1150
nested PCR：
95℃5分→(95℃45秒、56℃45秒，72℃45秒)
×35サイクル→72℃4分

1stPCR：
95℃5分→(95℃45秒、50℃45秒，72℃45秒)
×35サイクル→72℃4分

不明

Spironucleus  (=Hexamita ) 感染症
宿主：サケ科魚類を始めとするさまざまな水生動物
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50℃2分→95℃10分→(95℃15秒、60℃60
秒)×40サイクル

61

18SrDNAを標的とする。 TaqMan PreAmp master
mix (Applied Biosystems)使用。原報ではFluidigm
Biomark という市販の機器を用いて40以上の病
原体を一度に検出しているが，そのうちの一つで
ある。
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反応温度条件

nested PCR：
95℃5分→(95℃45秒、56℃45秒，72℃45秒)
×35サイクル→72℃4分

1150

Spironucleus 属原虫（S. salmonicida, S. salmonis,
S. barkhanus ）を種の区別なく検出する。ERIB
1/EUKBによるPCR産物をテンプレートとして，本
nested PCRを実施する。
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プライマー


