
名称 配列（5'-3'）

Myxospec-F TTC TGC CC TAT CAA CTT GTT G

Mbol-R1 CAT GCA CCA CCA TCC AAC G

Mybo-F TGT TGAT AGC ATG GAA CGA ACA ATT G

18 g CGG TAC TAG CGA CGG GCG GTG TG

M-alb-430fwd AAG ACA GCA GGC GCG CAA C

M-alb-1470revTCT CGC TCG TTT AAG GAA TC

1430fwd TTA GTT CGT GGA GTG ATC TG

18gM CTT CCG CTG GTT CAC CTA CG

（Freeman
et al 2008）

95℃4分→(95℃30秒、55℃30秒、72℃
60秒)×30サイクル→72℃7分

-
ユニバーサルプライマー
による増幅。同定には
シークエンスが必要。

-
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95℃5分→(94℃30秒、57℃30秒、72℃
90秒)×40サイクル→72℃10分

-
ユニバーサルプライマー
による増幅。同定には
シークエンスが必要。

-

（Karlsbakk
et al 2017）

95℃4分→(95℃30秒、55℃30秒、72℃
60秒)×30サイクル→72℃7分

-
ユニバーサルプライマー
による増幅。同定には
シークエンスが必要。

-

増幅産
物   bp
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PCR

（Fiala 2006;
Karlsbakk

et al 2017）

95℃5分→(94℃30秒、57℃30秒、72℃
90秒)×40サイクル→72℃10分

-
ユニバーサルプライマー
による増幅。同定には
シークエンスが必要。

-

（Hillis &
Dixon 1991;
Karlsbakk

et al. 2017）
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プライマー
反応温度条件

Myxobolus aeglefini
宿主：ノロゲンゲ等


