
名称 配列（5'-3'）

KTOf ＧＴＧ ＴＧＴ ＧＡＣ ＴＧＧ ＡＴＡ ＧＡＧ ＴＴＧ Ａ

KTOr CCC CAA GTT AAT TTG TTA ATC A

F TGG CGG CCA AAT CTA GGT T

R GAC CGC ACA CAA GAA GTT AAT CC

Probe (FAM)-TAT CGC GAG AGC CGC-(MGBNFQ)

F AAA GAC ATC AAA TCG ACT CTA CCT

R CTA AAG TTG ACC AAT TCT CCA GTT

Probe
(FAM)-CAT ACG CCG ACT CGA TTG CCC CG-
(TAMRA)
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50℃2分→95℃2分→（95℃15秒，61℃
1分）ｘ 45サイクル

164

Cathepsin L 遺伝子を標的とする。Platinum
Quantitative  PCR  Supermix-UDG  (Invitrogen) 使
用。Myxobolus cerebralis,　Kudoa minauriculata,　K.
hypoepicardialis,　Ceratomyxa shasta,　Henneguya
salminicola, Sphaerospora  oncorhynchi  について増
幅しないことを確認。
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50℃2分→95℃10分→（95℃15秒，
60℃1分）ｘ 40サイクル

82

18SリボソームRNA遺伝子を標的とする。ＴａｑMan
Unversal PCR Master Mix (Applied Biosystems)　使
用。Myxobolus cerebralis,　K.　hypoepicardialis,
Ceratomyxa shasta,　Henneguya　salminicola,
Sphaerospora  oncorhynchi 　は増幅しないが，
Kudoa minauriculata  は増幅する。
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(Funk et al

2006)
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プライマー
反応温度条件

病名：筋肉クドア症（ジェリーミート）
病原体：Kudoa thyrsites
宿主：ヒラメ，キンメダイ，カタクチイワシ，タイセイヨウサケ，タイセイヨウサバ等多数。

PCR
（Grabner et

al 2012 ）
95℃4分→(95℃35秒、55℃30秒、72℃
30秒)×35サイクル→72℃5分

574 28SリボソームRNA遺伝子を標的とする。


