
名称 配列（5'-3'）

lambda1-F GGTGAAGTTCATTCTTGCCAATC

lambda1-R ATATCCCGAAGCCTGACAGTCA

PRV-2_1F CGACGCCAACACCGGGGGCAGC

PRV-2_1R CCAAAGGCAGGACGCAGGATG

PRV-GtI_1F AGAAGACAACAGTCGCGGTTCA

PRV-GtI_1R CCATACGCAGGACGCAGAATG

PRV-GtII_1F TGAAGACAACAGTCGTGGTTCC

PRV-GtII_1R CCATATGCAGGGCGTAGGACA

PRV-S1-F1 GATAAAGACTTCTGTACGTGAAAC

PRV-S1-R1 GATGAATAAGACCTCCTTCC

lambda2-F CGCTCCTCCAGCAACGAT

lambda2-R GGTGGATTGAGGCAGAGTTTG

PRV-F CCCCATCCCTCACATATGGATA

PRV-R GGTGAAATCATCGCCAACTCA

PRV probe FAM-ATGTCCAGGTATTTACC-BHQ1

-

逆転写50℃40分
→95℃10分→（95℃30秒，54℃30秒，72℃70秒）x40サ
イクル→72℃10分　（QIAGEN OneStep RT-PCR
enzyme mix）

PRV-2 segment S1
（Takano et al. 2016）

95℃3分→（95℃30秒、60℃30秒、72℃60秒）×35サイク
ル→72℃3分
（ReverTra Ace qPCR RT Master Mix（東洋紡）で逆転写
の後TaKaRa Ex Taq Hot Start Version (TaKaRa)で
PCR）

312 S1遺伝子。PRV-2 特異的。 ☆☆

PRV segment S1
genotype I
（Takano et al. 2016）

312 S1遺伝子。PRV genotype1 のみ検出。 ☆☆

PRV segment S1
genotype II
（Takano et al. 2016）

312
S1遺伝子。PRV genotype2 のみ検出。
上段のPRV-GtI_1F/1R と同じ部位に設計したプ
ライマー。

☆☆

魚類オルソレオウイルス
病原体：RNAウイルス
             魚類オルソレオウイルス（Piscine orthoreovirus）
             PRV　（我が国では未報告。genotaype I と II がある。）
             PRV-2　（EIBSの病原体）
　　　　   レオウイルス科　属未分類（新属が提案されている）
宿主：両ウイルスともギンザケ、タイセイヨウサケ、ニジマス等

区分
手法名
（文献）

プライマー

反応温度条件 備考 推奨度

EIBS診断
（Takano et al. 2016）

95℃3分→（95℃30秒、58℃30秒、72℃30秒）×35サイク
ル→72℃3分
（ReverTra Ace qPCR RT Master Mix（東洋紡）で逆転写
の後TaKaRa Ex Taq Hot Start Version (TaKaRa)で
PCR）

300
L2遺伝子。PRV-2 （EIBS原因ウイルス） 特異的。
実際に診断に使用されている。

☆☆

増幅産
物   bp

PCR
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☆☆

PRV genotype1
（Kibenge et al. 2013）

逆転写50℃30分→94℃15分→（94℃15秒、54℃30秒、
72℃15秒）×45サイクル→72℃5分

64

L1遺伝子。PRV genotype1 を検出。（genotype II
に関しては不明）
Roche LightCycler 480 RNA master Hydrolysis
Probe kit (Roche)

-

リアル
タイム
PCR

EIBS
（Takano et al. 2016）

95℃10分→（95℃30秒、60℃60秒）×40サイクル
＊ReverTra Ace qPCR RT Master Mix（東洋紡）で逆転
写したcDNAを用いる。

55
L2遺伝子。PRV-2 特異的。
GeneAce SYBR qPCRMix α Low ROX (Nippon
Gene)

PRV
（Kibenge et al. 2013;
Godoy et al. 2016）

1081
S1遺伝子。PRV のgenotype I と II の両方を検出
する。


