
名称 配列（5'-3'）

FliG-F CAGGGTGGAATCGATTATGCACATGATATTTTGGGAAAG

FliG-R TTATGCAGCATATCGCAAGATAGCTGATCCGTCGGTG

TtgA-F AAGGTGGTATATAGAAATACAAATTTCAGAGTATCTTGTTCAGG

TtgA-R CTGGCCCCTAGTTAAAAAAAACTCTCCTTCAGTTAAC

BamA-F GATGACCTTTCCATAGATATTGAAGTTAATATTGTAGAAGGTAATCC

BamA-R GGATATCCAATCCCAGGAATTTGTATTTCAAAGCCAAATCC

Flagellin-F TTACAAGAGCTTCGAAATCTTGCAGTTCGAACCG

Flagellin-R TTGAGATAGCATAATTGAGGATGTGTCTGCAAGGAGTTTG

Peptidase M23-F GTACAGGTAATGTTAAGGGAAAAATTGATAAGGAGAGAC

Peptidase M23-R TGTAGATCTCCCAGTACTACCTATACGACCAATAAC

FlgG-F ATGGTTTATTCATTATGGACTGCTGCTGGGGGTAT

FlgG-R AGCCCTTTGGGCAACAATCATTGAGACCAG

TtgA-F CTTTCCCCTTTGAAACTTTTGCT

TtgA-R GGAAGGATTTACCCGAATAGTGAA
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病名：アコヤガイ赤変病 akoya oyster disease
病原体：Candidatus  Maribrachyspira akoyae
宿主：アコヤガイ
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