
名称 配列（5'-3'）

Aca16Sf1010 TTA TAT TGA CTT GTA CAG GTG CT

Aca16Sr1180 CAT AAT GAT TTG ACT TCT TCT CCT

Ac6/10 GGC GAA GAA CCT GCA TCA GC

Ac6/205 CAA ACC AAC TCC CGA GCC A

GP1383 forward TCC CCT AGC AGC TTG TG

GP1655 reverse GTT AAG GTC TCG TTC GTT A

JDP 1 forward GGC CCA GAT CGT TTA CCG TGA A

JDP 2 reverse TCT CAC AAG CTG CTA GGG AGT CA

NELSON forward GTT TGA GGC AAT AAC AGG T

NELSON reverse GAA TTC CTC GTT GAA GAT

(MacLean
et al 2007)

94℃5分→(94℃60秒、56℃60秒，72℃60秒)
×35サイクル→72℃10分

500

Acanthamoeba属を幅広く検出する。反応温度条
件はDerda et al., (2014)による。AmpliTaq
GoldDNA polymerase (Applied Biosystems)を使
用。Naegleria 属も検出する。

(Mathers et
al 2000)

95℃10分→(94℃60秒， 65℃60秒)×50～55
サイクル
94℃5分→（94℃30秒， 55℃40秒，72℃40
秒)×44サイクル→72℃10分

229

Acanthamoeba属を幅広く検出する。反応条件の
上段は原報の方法。Taq gold polymeraseを用い
て2段階のPCRでサイクル数を多くして増幅してい
る。下段はDerba et al.(2014)の方法。AmpliTaq
GoldDNA polymerase (Applied Biosystems)を使
用。
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94℃5分→(94℃60秒、56℃60秒，72℃60秒)
×35サイクル→72℃10分

272
Taq polymerase (Promega)使用。Acanthamoeba
castellanii, A. polyphaga A. rhysodes を検出する
が，本属のすべての種を検出するわけではない。

-

-

増幅産
物   bp

備考
推奨
度

PCR

(Yagi et al
2007)

94℃5分→(94℃60秒、56℃60秒，72℃60秒)
×35サイクル→72℃10分

161

ミトコンドリア16SrDNAをターゲットとする。
Acanthamoeba 属を幅広く検出する。原報に反応
条件の情報は無く，左の反応条件はDerba et al
(2014)による。Hartmannella，Naegleria を検出しな
い。

-

(Howe et al
1997)

反応温度条件

94℃5分→(94℃60秒、56℃60秒，72℃60秒)
×35サイクル→72℃10分

195

アニーリング温度を64℃にすると，
Acanthamoeba polyphaga, A. culbertsoni および
A . sp. のヒトに対する病原性系統のみを増幅する
が，62℃以下ではAcanthamoeba 属の種をみな検
出し，Hartmannella  sp.も検出する。

-

(Lehmann
et al 1998)
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